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1. Grundlage des Berichts 

1 Hinsichtlich der Bestandteile der intemationalen Anmeldung (Ersatzblatter, die dem Anmeldeamt auf eine 
' Aufforderung nach Artikel 14 bin vorgelegt warden, gelten im Rahmen dieses Berichts ^ff^^^fP'^J^djlch 
eingereicht" und sind Ihm nicht beigefugt, weil sie keine Anderungen enthalten (Regein 70. 16 und 70, 17)): 



Beschreibung, Seiten 

1 .49 in der ursprunglich eingereichten Fassung 
Sequenzen, Seiten 

1.10 in der ursprunglich eingereichten Fassung 
Anspruche, Nr. 

1 .26 eingegangen am 30.07.2004 mit Schreiben vom 27.07.2004 

2 Hinsichtlich der Sprache: Alle vorstehend genannten Bestandteile standen der Behorde in der Sprache, in der 
" die internationale Anmeldung eingereicht worden ist, zur Verfugung oder wurden in dieser eingereicht, sofem 

unter diesem Punkt nichts anderes angegeben ist. 

Die Bestandteile standen der Behorde in der Sprache: zur Verfugung bzw. wurden in dieser Sprache 
eingereicht; dabei handelt es sich um: 

□ die Sprache der Obersetzung, die fOr die Zwecke der intemationalen Recherche eingereicht worden ist 
(nach Regel 23.1(b)). 

□ die Veroffentlichungssprache der intemationalen Anmeldung (nach Regel 48.3(b)). 

□ die Sprache der Obersetzung. die fur die Zwecke der intemationalen vorlaufigen Prufung eingereicht 
worden ist (nach Regel 55.2 und/oder 55.3). 

3 Hinsichtlich der in der intemationalen Anmeldung offenbarten Nucleotid- und/oder Aminosauresequenz ist die 
internationale vorlaufige Prufung auf der Grundlage des Sequenzprotokolls durchgefuhrt worden, das:. 

El in der intemationalen Anmeldung in schriftlicher Form enthalten 1st. 

M zusammen mit der intemationalen Anmeldung in computerlesbarer Form eingereicht worden ist. 

□ bei der Behorde nachtraglich in schriftlicher Form eingereicht worden ist. 

□ bei der Behorde nachtraglich in computerlesbarer Fonn eingereicht worden ist. 

□ Die Erklarung, daB das nachtraglich eingereichte schriftliche Sequenzprotokoll nicht uber den 
Offenbarungsgehalt der intemationalen Anmeldung im Anmeldezeitpunkt hinausgeht, wurde vorgelegt. 

□ Die Erklarung, daB die in computerlesbarer Form erfassten Informationen dem schriftlichen 
Sequenzprotokoll entsprechen, wurde vorgelegt. 

4. Aufgrund der Anderungen sind folgende Unterlagen fortgefallen: 

□ Beschreibung. Seiten: 

□ Anspruche, Nr.: 

□ Zeichnungen, Blatt: 
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5. □ Dieser Bericht ist ohne Berucksichtigung (von einigen) der Anderungen erstellt worden, da diese aus den 

angegebenfen Grunden nach Auffassung der Behorde uber den Offenbarungsgehalt in der ursprQnglich 
eingereichten Fassung hinausgehen (Regel 70.2(c)). 

(Auf Ersatzblatter, die solche Anderungen enthalten, ist unter Punkt 1 liinzuweisen; sie sind diesem Berictit 
beizufugen.) 

6. Etwaige zusatzliche Bemerkungen: 

Hi. Keine Erstellung eines Gutachtens uber Neuheit, erfinderische Tatigkeit und gewerbiiche 
Anwendbarkeit 

1 . Folgende Teile der Anmeldung warden niciit daraufhin gepruft, ob die beanspruchte Erfindung als neu, auf 
erfinderisclier Tatigkeit beruhend (niclit offensichtlich) und gewerblich anwendbar anzuselien ist: 

□ die gesamte intemationale Anmeldung, 
IS Anspruche Nr. 17-26 

Begrundung: 

□ Die gesamte intemationale Anmeldung, bzw. die obengenannten Anspruche Nr. beziehen sicli auf den 
nachstehenden Gegenstand, fOr den keine intemationale vorlaufige PrOfung durchgefuhrt werden braucht 
(genaue Angaben): 

ISI Die Beschreibung, die AnsprOclie Oder die Zeichnungen (machen Sie bitte nacfistetiend genaue Angaben) 
Oder die obengenannten AnsprOche Nr. 26 sind so unklar, daB kein sinnvolles Gutachten erstellt werden 
konnte (genaue Angaben): 

siehe Beiblatt 

M Die Anspruche bzw. die obengenannten Anspruche Nr. 26 sind so unzureichend durch die Beschreibung 
gestutzt, daB kein sinnvolles Gutachten erstellt werden konnte. 

S FQr die obengenannten Anspruche Nr. 17-25 wurde kein internationaler Recherchenbericht erstellt. 

2. Bine sinnvolle Internationale vorlaufige PrQfung kann nicht durchgefuhrt werden, weil das Protokoll der 
Nukleotid- und/oder AminosSuresequenzen nicht dem in Aniage C der Venwaltungsvorschriften 
vorgeschriebenen Standard entspricht: 

□ Die schriftliche Fomn wurde nicht eingereicht bzw. entspricht nicht dem Standard. 

□ Die computerlesbare Fomn wurde nicht eingereicht bzw. entspricht nicht dem Standard. 

V. Begrundete Feststellung nach Artikel 35(2) hinsichtlich der Neuheit, der erf inderischen Tatigkeit und der 
gewerbllchen Anwendbarkeit; Unterlagen und Erklarungen zur Stutzung dieser Feststellung 

1. Feststellung 

Neuheit(N) Ja: Anspruche 1,8-14 

Nein; Anspruche 2-7,16 

Erfinderische Tatigkeit (IS) Ja: Anspruche 

Nein: Anspruche 1-16 

Gewerbiiche Anwendbarkeit (lA) Ja: Anspruche: 1-16 

Nein: Anspruche: 



Fnrmhifltt pr:T/iPf=A/409 fJanuar 2004> 
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2. Unterlagen und Erklarungen: 
slehe Beiblatt 
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Zu Punkt 111 

Keine Erstellung eines Gutachtens Qber Neuheit, erfinderische Tatigkelt und 
gewerbllche Anwendbarkeit 

Fiir Anspruche 17-25 wurde keine Recherche durchgefiihrt. Daher ist keine Priifung 
gemaB Regel 66.1(e) PCT erforderlich. 

Anspruch 26 bezieht sich auf die Verwendung einer nicht naher strukturell definierten 
Verbindung, die inhiblerende oder biockierende WIrkung auf die Aktivitat einer NADH- 
abhangigen Cytochrom b5 Reduktase hat. Keine solche Verbindung ist in der 
Beschreibung vorgestellt. In der Tat sowie das in den Beispielen gezeigte 
Antisensekonstrul<t inhibierende Wirkung auf die Expression eines solchen Enzyms hat, 
und das auch lediglich im Fall des Enzyms aus Arabidopsis, so kann aus dieser Tatsache 
keine Verbindung hergeleitet werden welche die Aktivitat des Enzyms im allgemeinen 
blockiert so in etwa kleine MolekQIe seien sie organischer, anorganischer oder 
biochemischer Natur, Aptamere, Antikorper und viele andere, fiir die die Beschreibung 
keinerlei Basis und/oder Offenbarung hergibt. Deshalb handelt es sich hier lediglich urn ein 
Desideratum und Anspruch 26 tut weder Artikel 5 noch Artikel 6 PCT genuge. Es wird 
daher gemalB Artikel 34(4)(a)(ii) PCT sowie Regel 70.12(iii) PCT auf eine Stellungnahme 
beziiglich Anspruch 26 verzichtet. 

AuBerdem erscheint eine Basis nach Artikel 34(2)(b) PCT fiir Anspmch 26 in der 
ursprunglich eingereichten Anmeldung im Licht der angegeben Passagen auBert 
zweifelhaft. Ein Einwand nach Regel 70(2)(c) PCT erschiene also auch angebracht hier. 



Zu Punkt V 

Begrundete Feststellung nach Artikel 35(2) hinsichtlich der Neuheit, der 
erfinderischen Tatigkelt und der gewerblichen Anwendbarkeit; Unterlagen und 
Erklarungen zur Stutzung dieser Feststellung 

Es wird auf die folgenden Dokumente verwiesen: 

D1 : FUKUCHI-MIZUTANI MASAKO ET AL: 'Microsomal electron transfer in higher plants: 
Cloning and heterologous expression of NADH-cytochrome b5 reductase from 
Arabidopsis' PLANT PHYSIOLOGY (ROCKVILLE), Bd. 119, Nr. 1, Januar 1999 
(1999-01), Seiten 353-361, XP002258118 ISSN: 0032-0889 in der Anmeldung 
enA^ahnt 



Formblatl PCT/BeIblatl/409 (Blatt 1) (EPA-Apill 1997) 
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D2: BAGNARESI PAOLO ET AL: Tonoplast subcellular localization of maize cytochrome 

b5 reductases' PLANT JOURNAL, Bd. 24, Nr. 5, Dezember 2000 (2000-12), Seiten 

645-654, XP0022581 1 9 ISSN: 0960-741 2 
D3: BAGNARESI PAOLO ET AL: 'Cloning and characterization of a maize cytochrome- 

b5 reductase with Fe3+-chelate reduction capability* BIOCHEMICAL JOURNAL, Bd. 

338, Nr. 2. 1. Marz 1999 (1999-03-01), Seiten 499-505. XP002258120 ISSN: 0264- 

6021 

D4: WO 01 38484 A (BASF PLANT SCIENCE GMBH) 31 . Mai 2001 (2001-05-31) 

Die voriiegende Anmeldung betrifft die Verwendung von NADH Cytochrom b5 Reduktasen 
als Target fiir respektive zum Auffinden von Substanzen mit herbizider/ 
wachstumsregulatorischerWirkung. 

Die Anspruche 2-7 und 15 die sich auf Nukleinsauren beziehen werden von D1-D3 
vonweggenommen, da diese Gene (aus Arabidopsis und Mais) solche sind die aufgrund 

a) ihrer Homologie (D1, Datenbanteintrage in Genbank AB007799 und AB007800, 
Abbildung 1 : 79 % Sequenzidentitat mit SEQ 3 in 730 Nukleotiden, 90 % Identitat in 242 
Aminosauren mit SEQ 4; D2: 77 % Sequenzidentitat mit SEQ 3 in 730 Nukleotiden, 87 % 
Identitat in 242 Aminosauren mit SEQ 4; D3: 78 % Sequenzidentitat mit SEQ 3 in 726 
Nukleotiden, 85 % Identitat in 242 AminosSuren mit SEQ 4. 

und 

b) ihrer Eigenschaften d.h. NADH-abhangige Cytochrom b5 Reduktasen, 

mit den beanspruchten Genen (d.h. enthaltend einen Teilbereich, funklionelles Aquivalent 
sowie auch die SequenzidentitSten etc..) ubereinstimmen. 

In D1-D3 werden des weiteren die weitere Produkte (Expressionskassette, transgener 
Organismus etc..) offenbart. 

Demnach sind Anspruche 2-7 und 15 weder neu noch erfinderisch gegenuber D1-D3 und 
entsprechen nicht den Bestimmungen von Artikel 33(2) PCT sowie Artikel 33(3) PCT. 

AnsprQche 1-16 sind nicht erfinderisch. In der Tat offenbaren D1-D4 pflanzliche NADH 
Cytochrom bS Reduktasen, sowie heterologe Expression in Hefe und Pflanzen. Das 
Protein aus D1 ist identisch mit SEQ 2 aus Anspruch 1 . Die Gene und Proteine aus D1-D3 



Fonnblatt PCT/Belblatt/409 (Blatt2) (EPA-April 1997) 
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fallen wie oben gesehen unter diejenigen die fur die Verwendung als Target fur Herbizide 
bestimmt werden. Mit anderen Worten berufen sicfi die Verwendungsanspriicfie auf Gene 
die nicht neu sind (siehe auch oben). Des weiteren werden in D1-D3 biocliemisclie 
Eigenschaften bestimmt und die Rolle in der Eisenreduktion (D2 und D3) sowie in der 
Entsattigung von mikrosomalen Fettsauren und Sterolprecurser (D1) wird eingehend 
diskutiert. Aufgrund dieser Daten 1st fOr den Fachmann klar daB es sich in D1-D3 um ein 
wichtlges metabollsclies Enzym handelt. Er wurde es dafur ganz naturlich als weiteres 
Target fur ein Herbizid in Betraclit Ziehen zudem es im Mais auch noch in der Wurzel 
lokalisiert ist (D2 und D3). Dies muB auch in dem Hintergrund gesehen werden, daB in der 
Beschreibung kein einziger Modulator des Enzyms vorgestellt wird der tatsachlich herbizid 
ware, das helBt fur den das Enzym ein Target darstellt. Anspriiohe in der vorgestellten 
Breite d.h. die Verwendung von bekannten Enzymen als Target fur Herbizide umfassen, 
Enzymen von denen naturlicherweise klar war aufgrund ihrer Eigenschaften, daB sie als 
Target fur Herbizide dlenen konnen, scheinen daher im Hintergrund von D1-D4 nicht 
gewShrbar wegen mangelnder erfinderischer Tatigkeit (Artikel 33(3) PCT). 



Formblatt PCT/Beiblatl/409 (Blatt 3) (EPA-April 1997) 
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PatentansprQche 

1 , Verwendung von einem Polypeptld mit der biologischen Aktivitat einer NADH- 
abhangigen Cytochrom b5 Reduktase kodiert durch eine Nukleinsiuresequenz 
5 bestehend aus 

a) einer Nukleinsauresequenz mit der in SEQ ID NO:1 dargestellten 
Nukleinsauresequenz; Oder 

10 b) einer Nukleinsauresequenz, die sich aufgrund des degenerierten geneti- 

sclien Codes durch RQckQbersetzung aus der in SEQ ID NO:2 dargestell- 
ten Aminosauresequenzableiten la&t; oder 

c) einer Nukleinsauresequenz, die sich aufgrund des degenerierten geneti- 

1 5 schen Codes durch RQckQbersetzung der AminosSuresequenz eines funk- 

fionellen Aquivatents der SEQ ID NO:2, das eine Identitiat mit der SEQ ID 
N0^2 von mindestens 39% aufweist, ableiten Id&t; oder 

d) einem funktionellen Aquivalent der Nukleinsauresequenz SEQ ID NO:1 mit. 
20 einer identitat von mindestens 52% zu der SEQ ID NO:1 



als.Targi 



2. Pflanzliche Nukleinsauresequenzen kodierend fur ein Polypeptid mit der biologi- 
25 schen Aktivitat einer NADH-abhangigen Cytochrom b5 Reduktase enthaltend ei- 

nen Teiibereich umfessend: . 



a) eine Nukleinsauresequenz mit der in SEQ ID NO:3 dargestellten Nuklein- 
sauresequenz; Oder 

b) eine Nukleinsauresequenz, die sich aufgrund des degenerierten geneti- 
schen Codes durch RQckQbersetzung aus der in SEQ ID NO:4 dargestell- 
ten Aminosauresequenz ableiten iadt; oder 

35 c) fuiiktionelle Aquivalente der Nukleinsauresequenz SEQ ID NO:3 mit einer 

Identitat von mindestens 77% zu der SEQ ID NO:3; 

d) eine Nukleinsauresequenz, die sich aufgrund des degenerierten geneti- 
schen Codes durch RQckQbersetzung der Aminosauresequenz eines fiink- 
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tioneilen Aquivalents der SEQ ID NO:4. das erne Identitiat mif der SEQ ID 
NO:4 von mindestens 87% aufwelst, ableiten la&t 

Polypeptid mit der biologischen Aktivitat einer NADH-abhangigen Cytochrom b5 
Reduktase als Target fur Herbizide kodlert von einem Nukleinsauremolekul nach 
Anspruch 2. 

Verfahren zur Detektlon funk^oneiler Analoga der SEQ ID NO:1 

a) durch Herstellung einer Sonde gefolgt von anschtiedenden Durchsuchen 
efner genomischen oder cDNA Bank der e.itsprechenden Spezies; Oder 

b) einer Computer-Recherche nach analogen Sequenzen in eielctronischen 
Daftenbanken. 

Expressionskassette umfassend 

a) . genetische Kontrolisequenzen in funktioneiler VerknQpfung mit einer Nuk- 

leinsauresequenz gemafiAnspruch 2; oder 

b) zusatdiche Funktionselemente; oder 

c) eine Kombination aus a) und b). 

Vektor umfassend eine Expressionskassette nach Anspruch 5. x 

Nicht humaner transgener Organismus umfassend mindestens eine Nukleinsau- 
resequenz kodierend fOr ein Polypeptid mit der biologischen Aktivitat einer 
NADH-abhangigen Cytochrom b5 Reduktase gemSH Anspruch 2^ eine Expressi- 
onskassette gemad Anspruch 5 oder einen Vektor gemad Anspruch 6 ausge- 
wahlt aus Bakterien, Hefen, Pilzen, tierischen oder pflanziichen Zellen. 

Verwendung eines Polypeptid mit der biologischen Aktivitat einer NADH- 
abhdngigen Cytochrom b5 Reduktase kodiert durch eine Nukleinsauresequenz 
enthaltend 



a) eine Nukleinsauresequenz mit der in SEQ ID NO:1 dargestellten Nuklein- 
sauresequenz; Oder 
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b) 
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eine NukleinsSuresequenz. die sich aufgrund des degenerierten geneti- 
schen Codes durtih RQckubersetzung aus der in SEQ ID NO:2 dargesteil- 
ten AminosauiBsequenz ableiten ISQt; Oder 



c) funktionelle Aquivalente der Nukleinsauresequenz SEQ ID NO:1 mit einer 
Identitat von mindestens 52% zu der SEQ ID NO:1 ; 

d) eine Nukleinsauresequehz,.die sich aufgnind des degenerierten genett- 
schen Codes durch Rudcubersetzung der Aminosauresequenz eines funk- 
tionellen Aquivalents der SEQ ID NO:2, das eine Identitlat mit der SEQ ID 
NO:2 von mindestens 39% aufweist, ableiten laQt 

in einem Verfahren zur identrfisderung von Verbindungen mit herbizider Wirkung. 

9. Verfahren zur Identifizierung von Verbindungen mit herbizider Wirkung umfas- 
send die folgenden Schiftte: 

1. Inkontaktbringen eines Polypeptides mit der biologischen Aktivitat einer 
NADH-abhangigen Cytochrom b5 Reduktase kodiert durch eine Nuklein- 
sauresequenz bestehend aus 

a) einer Nukleinsauresequenz mit der in SEQ ID NO:1 dargesteilten 
Nukleinsauresequenz; 

b) einer Nukleinsauresequenz, die sich aufgrund des degenerierten ge- 
netischen Codes durch RuckQbersetzung aus der in SEQ ID NO:2 
dargesteilten Aminosauresequenz ableiten laE^ 

c) einem funktionelien Aquivalent der Nukleinsauresequenz SEQ ID 
NO:1 mit einer Identitat von mindestens 52% zu der SEQ ID NO:1 ; 
Oder 

d) einer Nukleinsauresequenz, die sich aufgrund des degenerierten ge- 
netischen Codes durch RQckObersetzung der Aminosauresequenz 
eines funktionelien Aquivalents der SEQ ID NO:2, das eine Identitiat 
mit der SEQ ID NO:2 von mindestens 39% aufweist, ableiten lasst 

mit einer oder mehreren Testverbindungen unter Bedingungen, die die Bindung 
der Testverbindung(en) an die NADH-abhangige Cytochrom b5 Reduktase er- 
lauben; und 
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ii. Nachweis. ob die Testverbindung an die NADH-^hangige Cytodirom b5 
Reduktase aus i).bindet; Oder 

iiL Nachweis, ob die Testverbindung die Aktivitat der NADH-abhangige Cy- 
tochronn b5 Reduktase aus I) redgziert oder bloddert; Oder 

iv. Nachweis, ob die Testverbindung die Transkriplion, Translation oder Ex- 
pression der der NADH-abhangige Cytochrom bS Reduktase aus i) redu- 
ziert Oder blockiert 

Verfahren nach den Anspruch 9, dadurch gekennzeichnet, dass 

i. NADH-abhangige Cytochrom b5 Reduktase. die durch eine Nukleinsaure- * 
sequenz bestehend aus 

a) einer Nukleinsauresequenz mit der in SEQ ID NO:t dargesteilten 
Nukleinsauresequenz; oder 

b) einer Nukleinsauresequenz. die sich aufgrund des degenerierten ge- 
netisdien Codes durch RQckObersetzung aus der in SEQ ID NO:2 
dargesteilten Aminosauresequenz ableiten la&t; oder 

c) einem funktionellen Aquivalent der Nukleinsauresequenz SEQ ID 
NO:1 nait einer Identitat von nnindestens 52% zu der SEQ ID N0:1 ; 
Oder 

d) einer Nukleinsauresequenz. die sich aufgmnd des degenerierten ge- 
netischen Codes durch RQckObersetzung der Aminosauresequenz 
eines funktionellen Aquivalents der SEQ ID NO:2. das eine Identitiat 
mit der SEQ ID NO:2 von mind estens 39% aufweist. ableiten lasst 

kodiert wird, entweder in einen^transgenen Organismus exprimiert wird oder ein 
Organismus. der naturgemSli NADH-abhangige Cytochrom b5 Reduktase ent- 
halt, kuttiviert wird; 

ii. die NADH-abhangige Cytochrom b5 Reduktase aus Schritt i) Im Zellauf- 
schluss des transgenen bzw. nicht transgenen Organismus, in parhell ge- 
reinigter Form oder in zur Homogenitat gereinigten Form mit einer Testver- 
bindung in Kontakt gebracht wird; und 



54 



HL eine Testverbindung selektiert vwrd, welche die Akth/ttat der NADH- 

abhangige Cytochrom b5 Reduktase aus Schritt i) reduziert oder btockiert 
wobei die Aktivitat der mit der Testverbindung inkubierten NADH- 
abhangige Cytochrom b5 Reduktase mtt der Aktivitat einer ntcht mit einer 
Testverbindung inkubierten NADH-abiiangige Cytoctirom b5 Reduktase 
verglichen wird. 

Verfaliren nach Anspruch 10, dadurch gekennzeiclinet, dass in Schritt iii) die 
Aktivitat der NADiH-abhangige Cytochrom b5 Reduktase photometrisch uber den 
Einsatz von Ferricytochrom b5, Kalium-Ferricyanid, 2,6-DichlorphenolindophenoI. 
I^ethemerythrin, p-Benzoquinon oder 5-Hydroxy-1 .4*Ndphtoquinon als Substrat 
bestimmt wird. 

Vertehren nach Anspruch 9, dadurch gekennzeichnet, dass es die folgende 
Schritte umfasst ^ ..^^ 



I, IHerstellung eineqf transgenen Organismus nach Anspruch 7 oder eines 
transgenen Organismus enthaltehd eine Nukleinsauresequenz kodierend 
fur ein Polypeptid mit der bioiogischen /^ctivitat einer NADH-abhangigen 
Cytochrom b5 Reduktase bestehend aus 



a) einer Nukleinsauresequenz mit der in SEQ ID NO:1 dangestellten 
Nukleinsauresequenz; oder 

b) einer Nukleinsauresequenz, die sich aufgrund des degenerierten ge- 
netischen Codes durch RuckQbersetzung aus der in SEQ ID NO:2 



c) einem funlctionellen Aquivalent der Nukleinsauresequenz SEQ ID 
NO:1 mit einer identitatvon mindestens 52% zu der SEQ ID NO:1: 
Oder 

d) einer Nukleinsauresequenz, die sich aufigrund des degenerierten gene- 
tischen Codes durch RQckObersetzung der AminosSuresequenz efnes. 
funktionellen Aquivalents der SEQ ID NO:2, das eine Identitiat mit der 
SEQ ID NO:2 von mindestens 39% aulweist, ableiten lasst. 




dargestellten AminosSuresequenz ableiten laat; 
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wobei In dem transgenen Organismus das Polypeptid mit der biologischen 
Aktivitat einer NADH-abhangigen Cytochrom bS Reduktase Qberexprimiert 
wird; und 

ii. Aufbringen einer Testsubstanz auf den transgenen Organisnnus nach An- 
spnich i) und auf einen nicht-transgenen Organismus des gleichen Geno- 
typs; 

Hi. Bestimmen des Wachstums Oder der Obeilebensfahigkeit des transgenen 
und des nicht transgenen Organismus nadi der Aufbringung der Testsub- 
stanz; und 

tv. Seletction von Testsubstanzen, die ein vemiindertes Wachstum Oder eine 
eingescliranlcte OberlebensfShigicelt des nicht-transgenen Oiiganismus be- 
wiricen vergiichen mit dem Wachstum des transgenen Organismus. 

Verfalnren nacli Anspmch 12. dadurch gelcennzeichnet. dass es in einem pflanz- 
lichen Organismus Oder einer Hefe durchgefQhrt wird. 

Verfeiliren zur Identifizierung von Verbindungen mit wachstumsregutatorisclier 
Wirloing, dadurcli gekennzeichnet, dass es die foigende Sdiritte umfasst 

i. IHerstellung einer transgenen Pflanze enthaltend eine Nukleinsauresequenz 
kodierend fur ein Polypeptid mit der biologisciien Aktivitat einer rslADH- 
abhangigen Cytoctirom b5 Reduktase bestetiend aus 

a) einer Nukleinsauresequenz mit der in SEQ ID NO:1 dargestellten 
Nukleinsauresequenz; Oder . 

b) einer Nukleinsauresequenz, die sich aufgrund des degenerierten ge- 
netischen Codes durch Ruckubersetzung aus der in SEQ ID NO:2 
dargestellten Aminosauresequenz ableiten la&t; 

c) einem funktionellen Aquivalent der Nukleinsauresequenz SEQ ID 
NO:1 mit einer Identitat von mindestens 52% zu der SEQ ID NO:1 ; 
Oder 

d) einer Nukleinsauresequenz, die sich aufgrund des degenerierten ge- 
netischen Codes durcii RuckQbersetsoing der Aminosauresequenz 
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eines funtctionellen Aqurvalents der SEQ ID NO:2, djas eine Identitiat 
mit der SEQ ID NO:2 von mindestens 39% aulSA/eist. ableiten lasst; 

wobei in dertransgenen Pfianze das Polypeptid mit der biologischen Akti- 
vitat einer NADH-abhangigen Cytochrom b5 Reduktase Dberexprimtert 
wird; 

ii. Aufbringen einer Testsubstanz auf die transgene Pfianze nach i) und atif 
eine nicht-transgene Pfianze der gleichen Sorte; 



ill. Besfimmen des Wachstums Oder der Oberlebensfahigkeit der transgenen 
und der nicht transgenen Pfianze nach dem Aufbringen der Testsubstanz; 
und Selektion von Testsubstanzen, die ein verandertes Wachstum der 

nidit-transgenen Pfianze bev\rirken verglichen mit dem Wachstum der 
15 transgerien Pfianze. 

15. Trager, der eines oder mehrere der NukleinsauremolekQIe nach einem der An- 
spruche 1 bis 2, oder eine oder rhehrere Expressionskassetten nach Anspruch 5, 
einen oder mehrere Vektoren nach Anspruch 6, einen oder mehrere Organismen 

20 nach Anspruch 7 oder eines oder rnehrere (Poly)peptide nach Anspruch 3 auf- 

weist 

16. Verfahren nach einem der Anspruche 9 bis 14, dadurch gekennzeichnet, dass 
die Identifizierung der Substanz:en in einem High-Throughput-Screening durchge- 

25 fQhrtwird. 

1 7. ' Verbindungen mit herbizider Wirkung identifiziert Qber eines der Verfahren nach 
den AnsprQchen 9 bis 13 und 16. 

30 1 8. Verbindungen mit wachstumsreguiatorischer Wirkung identifiziert uber das Ver- 
fahren nach den Anspruchen 14 und 16. 

1 9. Verfahren zur Herstellung einer agrochemischen Zusammensetzung, dadurch 
gekennzeichnet dass man 
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a) eine Verbindung mtt herbizider Wirkung Qber eines der Verfahren nach den 
AnsprQchen 9 bis 13 und 16 oder eine Verbindung mit wachstumsreguiato- 
rischer Wirkung nach den Anspruchen 14 und 16 identifiziert; und 
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diese Verbindung zusammen mit geeigneten Hilfsmitteln zu Pflanzerv 
schutzmittein mit herbizider Oder wachstumsreguiatortecher Wirkung forniu- 
lierL 

20. Verfahren zur Bekampfung von unerwunschtem Pfianzenwuchs und/oder zur 
Regulation des Wachstums von Pflanzen, dadurch gekennzeichnet, da& man 
mindestens eine Verbindung nacii Anspmch 17 Oder 18 oder eine Zusammen- 
setzung eriiaitlich Qber das In Anspruch 19 genannte Verialiren auf Pflanzen, de- 
ren Lebensraum und/oder aufSamen einwiriceniaHL 

21. VenA^endung einer Verbindung nach Anspruch 17 oder 18 oder einer agrochemi- 
schen Fonnuiierung ertialtlich Qber das in Anspruch 19 genannte Verfahren in ei- 
nem Verfahren nadi Anspruch 20 zur Bet^ampfung von unerwQnschtem Pfian- 
zenwuchs und/oder zur Regulation des Wachstums von Pfianzen. 

22. Verfahren zur Erzeugung von Nukleinsauresequenzen, welche fQr ein Poiypeptid 
mit der biologischen Alctivitat einer NADH-abhangigen Cytochrom b5 Reduktase 
kodieren, welches dutch Substanzen nach Anspruch17 nicht inhiblert wird; und 
durch ein ftinktionelles Aquivaient der Nukleinsauresequenz SEQ ID NO:1 mit ei- 
ner Identltat von mindestens 52% zu der SEQ ID NO:1 umfasst werden, dadurch 
gelcennzeichnet daH es fblgende Prozessschritte unnfa&t 

a) Expression des von der Nukleinsauresequenz gemaH i) kodierten Proteins 
in einem heteroiogen System oder in einem zellfteien System; 

b) Randomisierte oder gericlitete Mutagenese des Proteins durch Modifikation 
der Nukleinsaure; 

c) Messung der Interaktion des verSnderten Genprodukts mit dem Herbizid; 

d) Identifizierung von Derivaten des Proteins die eine geringere Interaktf on 
aufweisen; 

e) Testung der biologischen Aktivitat des Proteins nach Applikation des Herbi- 
zides; und 

f) Auswahl der Nukleinsauresequenzen, die eine verdnderte biologische /Ucti* 
vitat gegenuber dem Herbizid aufweisen. 
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23. Verfahren nach Anspruch 22, dadurch gekennzeichnet. dad die gemaR Anspruch 
■ 22 f) ausgewahlten Sequenzen in CTien xOrganismus einaebracht werden 



aQgnj cOrganismus eingebracht werden. / 

24. Verfahren zur Erzeugung transgener Pflanzen, die gegen Substanzen nach An- 
5 spruch 17 resistant sind, dadurch gekennzeichnet, da& in diesen Pflanzen eine 

NukleinsSuresequenz codierend fur ein Polypeptid mit der biolc^lschen Aktivitat 
einer NADH-abhang'^en Cytochrom b5 Reduktase. wetche 

a) eine Nukleinsiuresequenz mit der In SEQ ID N0:1 dargestellten " 
10 Nukleinsauresequenz; Oder 

b) eine NukieinsSuresequenz. die sich aufgrund des degenerierten geneti- 
schen Codes durch RQckQbersefzung aus der in SEQ ID IMO:2 dargestell- 
ten AminosSuresequenz ableiten i3f^t; oder 



c) eine Nukleinsauresequenz, die sich aufgrund des degenerierten geneti- 
schen Codes durch RuckQbersetzung der AminosSuresequenz eines funl<- 
b'onellen Aquivalents der SEQ ID NO:2, das eine Identitiat mit der SEQ ID 
NO:2 von mindestens 39% aufweist, ableiten la&t; oder 

d) ein funktionelles Aquivalent d«- Nukleinsauresequenz SEQ ID N0:1 mit ei- 
ner Identitat von mindestens 52% zu der SEQ ID NO:1 

umfasst, Qbenexprimiertwird. 

25. Transgene Pflaree heigestellt nach einem Verfahren gemai^ Anspruch 24. 

cddr 66:>cM'cte^c^r Qir^ot^, ccu^o6c&_ M^^Wfis:/- 
)faju&e/Ji. ^ 
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